Wykorzystanie zaawansowanych technologii sekwencjonowania RNA do badania
mechanizmow posttranskrypcyjnych zaangazowanych w regulacje ekspresji genow.

Streszczenie

Deadenylacja i poliadenylacja mRINA sg przeciwstawnymi procesami odgrywajacymi kluczowa
role w post-transkrypcyjnej regulacji ekspresji genow i ksztalttowaniu transkryptomow komorek
eukariotycznych. Niniejsza praca zawiera wyniki badan nad cytoplazmatyczng deadenylacjq i
degradacja mRNA u drozdzy oraz rolg niekanonicznych polimeraz poli(A) w gametogenezie myszy.
Dysertacja zawiera trzy wieloautorskie publikacje, w ktorych odpowiedzialna bylam za analize
bioinformatyczng danych. Wykorzystujac technike bezposredniego sekwencjonowania RNA
opracowang przez Oxford Nanopore (DRS), otrzymaliSmy dane ktére umozliwilty nam
modelowanie szybko$ci deadenylacji mRNA drozdzy in vivo i opisanie specyficznej dla kazdego
transkryptu dynamiki degradacji w warunkach normalnych i pod wptywem stresu. W badaniach na
myszach wykazaliSmy, ze polimerazy poli(A) TENTS5 reguluja stabilnos¢ kluczowych transkryptéw
regulujacych dojrzewanie oocytéw i spermatocytéw. Analiza ujawnila réwniez wzbogacenie
niekanonicznych nukleotydéw w ogonach poli(A) transkryptow kluczowych dla rozwoju komorek
plciowych co otwiera nowe mozliwosci dla przysztych badan nad mechanizmami regulujacymi
gametogeneze.





