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Opis projektu:

Wptyw mikrobioty jelitowej na zdrowie cztowieka jest niezaprzeczalny. Przewdéd pokarmowy jest
szczegoblnie interesujgcy w kontekscie mikrobioty ze wzgledu na objetos$é i ztozonos¢ populacji bakterii
w tej niszy. Jelita sg bezposrednio narazone na dziatanie bakterii i ich produktéw. Wraz ze sktadnikami
odzywczymi ze strawionego pokarmu, czasteczki i metabolity pochodzace z mikrobioty docierajg do
watroby poprzez krazenie wrotne. To sprawia, ze watroba jest wyjgtkowo narazona na dziatanie
mikrobioty, mimo braku bezposredniego kontaktu z zywymi bakteriami. Z drugiej strony watroba
wptywa na srodowisko jelitowe bezposrednio - na przyktad poprzez wydzielanie kwasow zétciowych,
a takze posrednio - na przyktad poprzez regulacje homeostazy metabolicznej organizmu.

Taka architektura prowadzi do niezliczonych wspdtzaleznosci miedzy jelitami, mikrobiotg jelitows i
watrobg, ktére muszg byé ze sobg w rownowadze, aby utrzymaé homeostaze. W chorobach jelit i
watroby utrata rdwnowagi na osi jelito-watroba moze prowadzié¢ do petli sprzezenia zwrotnego, w
ktérych pogorszenie funkcji jednego uktadu wptywa na fizjologie drugiego, co z kolei powoduje
zaostrzenie pierwotnej choroby.

Naszym nadrzednym celem jest uzyskanie kompleksowego zrozumienia mechanizméw molekularnych
i komdrkowych lezgcych u podstaw osi jelitowo-watrobowej w zdrowiu i chorobie, z myslg o poprawie
wynikéw klinicznych.

Cel projektu:

Celami tego badania s3: (1) przetestowanie potencjalnego wpywu mikrobioty na gospodarza, (2)
znalezienie bakterii, ktére wywotujg specyficzne odpowiedzi u gospodarza oraz (3) znalezienie
mechanizmdw, ktére za nim stoj3. Aby odpowiedzie¢ na te pytania, przeprowadzimy analizy
wieloomowe zardéwno gospodarza, jak i mikrobioty.

Potencjalny doktorant bedzie analizowat dane z wysokoprzepustowych eksperymentéw
przeprowadzanych w laboratorium. W projekcie istnieja dwie potencjalne S$ciezki: (1) analiza
mikrobioty, ktdra obejmuje analizy metagenomiczne mikrobioty jelitowej zaréwno z danych
sekwencjonowania Illumina, jak i nanopore, w pofaczeniu z podejsciami kulturomicznymi i
charakterystykg szczepéw bakteryjnych oraz (2) analiza wieloomiczna gospodarza, ktéra obejmuje
gtéwnie analize danych z sekwencjonowania lllumina (RNAseq, genomika jednokomoédrkowa) w
potaczeniu z innymi rodzajami danych, takimi jak proteomika.

Wymagania:

e Tytut magistra biologii, biotechnologii, inzynierii, informatyki, matematyki, fizyki lub dziedzin
pokrewnych

e Zainteresowanie biologig molekularng, mikrobiologig i fizjologig

e Biegta znajomos¢ jezyka angielskiego w mowie i pisSmie

o Doskonate umiejetnosci interpersonalne, inicjatywa, dobra organizacja pracy, umiejetnos¢
wspotpracy

e Umiejetnos¢ kodowania w R i/lub Pythonie, doswiadczenie w data science

e Woczesniejsze doswiadczenie w analizie danych sekwencjonowania lub pisaniu pipeline-éw
bedzie dodatkowym atutem
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