Tytut: Mikrobiom na osi jelito-watroba.

Promotor: Dr Aleksandra A Kotodziejczyk

Instytut: Miedzynarodowy Instytut Biologii Molekularnej i Komdrkowej w Warszawie
Jednostka organizacyjna: Laboratorium Genomiki Komédrkowe;j

www: https://olab.com.pl/ https://shorturl.at/INT69

Opis projektu:

Wptyw mikrobioty jelitowej na zdrowie cztowieka jest niezaprzeczalny. Przewdd pokarmowy jest
szczegoblnie interesujgcy w kontekscie mikrobioty ze wzgledu na objetos$é i ztozonos¢ populacji bakterii
w tej niszy. Jelita sg bezposrednio narazone na dziatanie bakterii i ich produktéw. Wraz ze sktadnikami
odzywczymi ze strawionego pokarmu, czasteczki i metabolity pochodzace z mikrobioty docierajg
do watroby poprzez krazenie wrotne. To sprawia, ze watroba jest wyjgtkowo narazona na dziatanie
mikrobioty, mimo braku bezposredniego kontaktu z zywymi bakteriami. Z drugiej strony watroba
wptywa na srodowisko jelitowe bezposrednio - na przyktad poprzez wydzielanie kwasow zétciowych,
a takze posrednio - na przyktad poprzez regulacje homeostazy metabolicznej organizmu.

Taka architektura prowadzi do niezliczonych wspdtzaleznosci miedzy jelitami, mikrobiotg jelitowa
i watrobg, ktére muszg by¢ ze sobg w rownowadze, aby utrzymaé homeostaze. W chorobach jelit
i watroby utrata réwnowagi na osi jelito-watroba moze prowadzi¢ do petli sprzezenia zwrotnego,
w ktérych pogorszenie funkcji jednego uktadu wptywa na fizjologie drugiego, co z kolei powoduje
zaostrzenie pierwotnej choroby.

Naszym nadrzednym celem jest uzyskanie kompleksowego zrozumienia mechanizméw molekularnych
i komdrkowych lezgcych u podstaw osi jelitowo-watrobowej w zdrowiu i chorobie, z myslg o poprawie
wynikéw klinicznych.

Cel projektu:

Celami tego badania s3: (1) przetestowanie potencjalnego wpywu mikrobioty na gospodarza, (2)
znalezienie bakterii, ktére wywotujg specyficzne odpowiedzi u gospodarza oraz (3) znalezienie
mechanizméw, ktére za nim stojg. Aby odpowiedzie¢ na te pytania, wykorzystamy modele choréb in
vitro i in vivo.

W tym projekcie nauczysz sie zaawansowanej genomiki (RNAseq, genomika pojedynczych komérek,
metagenomika), hodowli komérek ssakéw i zaawansowanych technik mikrobiologicznych, takich jak
hodowla bakterii beztlenowych. Bedzie mozliwos¢é pracy z myszami jako zwierzecymi modelami chordb
przewodu pokarmowego. Szczegdty projektu zostang dostosowane do umiejetnosci i zainteresowan
wybranego kandydata.

Wymagania:

e Tytut magistra biologii, biotechnologii, biochemii, genetyki, medycyny lub dziedzin
pokrewnych

e Znajomosc biologii molekularnej i komdrkowej

e Biegta znajomos¢ jezyka angielskiego w mowie i pisSmie

e Doskonate umiejetnosci interpersonalne, inicjatywa, dobra organizacja pracy, umiejetnos¢
wspotpracy

e Praktyczne doswiadczenie w pracy laboratoryjnej - wcze$niejsze doswiadczenie w ponizszych
technikach bedzie atutem (ale nie warunkiem koniecznym):

v' Tworzenie bibliotek sekwencjonowania (lllumina, ONT. RNAseq, genomika
pojedynczych komérek, metagenomika)
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v" Hodowle komdrkowe (linie komdrkowe, organoidy, techniki modyfikacji linii
komadrkowych oparte na CRISPR)

v" Mikrobiologia (hodowla izolatéw bakteryjnych, fenotypowanie, praca z bakteriami
w warunkach beztlenowych)

v" Praca z modelami mysimi (handling, zastrzyki, sondowanie, sekcja, perfuzja)

v" FACS, sortowanie komorek

e Poszukujemy osoby do pracy eksperymentalnej, jednak doswiadczenie w analizie danych
z sekwencjonowania bedzie dodatkowym atutem.

Liczba dostepnych pozycji: 1

Kontakt: akolodziejczyk@iimcb.gov.pl



mailto:akolodziejczyk@iimcb.gov.pl

