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Opis projektu:

Komoérki dendrytyczne sg kluczowymi komérkami strazniczymi uktadu odpornosciowego, ktdre inicjuja
i napedzajg okreslone reakcje immunologiczne. Chociaz s3 one wazne dla indukcji ochronnej
odpornosci adaptacyjnej przeciwko patogenom, odgrywaja réwniez kluczowa role w posredniczeniu w
nieprawidtowych stanach zapalnych, w tym w chorobach alergicznych. Ze wzgledu na ich zdolno$¢ do
promowania tolerancji na nieszkodliwe antygeny, odgrywajg one kluczowg role w ksztattowaniu tego,
czy i w jaki sposdb organizm zareaguje na alergeny, a tym samym odgrywaja istotng role w chorobach
alergicznych, takich jak astma.

Komoérki dendrytyczne sktadajg sie z heterogenicznej grupy podgrup komoérek o odrebnych i
nakfadajacych sie funkcjach, ktére nie sg w petni poznane. Ponadto nie wiadomo, w jaki sposéb astma
wptywa na te réznorodnosc¢ komarek dendrytycznych i jak to z kolei moze powodowac szkodliwe stany
zapalne ptuc. W ramach tego projektu zamierzamy okresli¢ tozsamosé¢, lokalizacje tkankows,
regulatory transkrypcji i funkcje komadrek dendrytycznych ptuc, koncentrujac sie na ich roli w astmie.
Projekt bedzie realizowany w $cistej wspotpracy z laboratorium prof. Samuela Nobsa z IRB w Bellinzonie
w Szwajcarii.

Cel:

Nadrzednym celem tego projektu jest zbadanie, jakie s3 podtypy komérek dendrytycznych w ptucach,
zidentyfikowanie ich odrebnych funkcji i roli, jaka odgrywaja w astmie, majgc na uwadze okreslenie
potencjalnych kierunkéw leczenia i kandydatéw do leczenia farmakologicznego.

Przyszty doktorant bedzie miat do wyboru dwie $ciezki: (mokrg) polegajacg na przeprowadzaniu
eksperymentdéw na komdrkach dendrytycznych z ptuc zdrowych i chorych na astme myszy, co obejmuje
gtéwnie genomike pojedynczych komorek i testy immunologiczne, oraz (suchg) polegajaca na analizie
danych multiomicznych w celu zidentyfikowania podgrup komdrek dendrytycznych i przewidywania
ich funkcji.

Wymagania:

e Tytut zawodowy magistra lub magistra inzyniera biologii, biotechnologii, inzynierii,
informatyki, matematyki, fizyki lub dziedzin pokrewnych

e  Zainteresowanie immunologig i genomika

e Biegta znajomos¢ jezyka angielskiego w mowie i piSmie

o Doskonate umiejetnosci interpersonalne, inicjatywa, dobra organizacja pracy, umiejetnos¢
wspotpracy

e Woczesniejsze doswiadczenie w stosowaniu ponizszych technik bedzie dodatkowym atutem
(ale nie jest warunkiem koniecznym):

o tworzenie bibliotek sekwencjonowania (Illumina, genomika pojedynczych komdrek, RNAseq,

ATACseq, ChlIPseq, CUT&Tag)

FACS, sortowanie komadrek

praca z myszami (obstuga, zastrzyki, karmienie doustne, sekcja, perfuzja)

umiejetnos$¢ kodowania w jezyku R i/lub Python oraz do$wiadczenie w nauce o danych

analiza danych sekwencjonowania, analiza danych multiomicznych
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